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Oversikt - openRGD

Matchning av slakttrad ar ett hjdlpmedel, som kan underlitta samarbetet mellan sliaktforskare. Man
kan jamfOra varandras slikttrdd och hitta gemensamma slidktgrenar.

I samband med DNA-tréffar kan matchning ocksé vara till stor hjdlp for att hitta gemensamma anor.
Man far fram bade likheter och skillnader pa familjeniva samt detaljskillnader pa personniva.

En jamfGrelse av sldkttrad kan dven avslgja felaktigheter pa familjeniva, vilket innebér ytterligare
en mojlighet att forbattra kvaliteten pa sitt slakttrad.

Det finns ocksd mojlighet 1 openRGD att ldgga samman matchade slikttrdd, utan att det skapas
dubbletter. Det gér dven att skapa en GEDCOM-fil med de sammanslagna slikttraden.

Innan man kan genomfora matchningar i openRGD maste man ha ldst in tvA GEDCOM-filer, som
innehaller de uppgifter man vill jamfora.

Notera att matchning dr avsedd bara for biologiska relationer. Icke-biologiska relationer med mer dn
ett fordldrapar kan kopplas isdr under punkt 3 Verktyg.

Valet ”Kryssa for om specialbehandling av adoptioner (”dubblettkopia”) 6nskas;” kan
anvéndas for att hantera icke-biologiska relation med tva fordldrapar. Funktionen skapar en kopia

for den icke-biologiska relationen.

Innan man péborjar bearbetningen i openRGD bor man kort den/de aktuella GEDCOM-filerna i
funktionen egenKontroll, sa att man har en bra bild av kvaliteten. Lank finns tillgénglig pa sidan.

1 Ladda upp import

Ladda upp en GEDCOM-fil som skall anvéndas i nagon/nigra av openRGDs funktioner.
Notera: Ar man inloggad som guest lagras uppgifterna bara sa linge man #r inloggad.

Borja med att klicka pa Bladdra knappen, d& kommer man till sin egen filhanterare pa datorn.
Diér véljer man ut den 6nskade GEDCOM-filen genom att klicka pé den.
Dé skall namnet pa GEDCOM-filen dyka upp efter bladdra knappen.

For att starta importen klickar men pa knappen Starta bearbetning
Nér importen &r klar visas ett log-meddelande som bara dr intressant om nagot gér fel.

Klicka pa Tillbaka till startsidan for att komma tillbaka och pa Logga ut ndr man vill avsluta.

2 Dubblettkontroll
Genomfor dubblettkontroll och skapar dubblett-lista, som sedan kan bearbetas 1 punkt 3 Verktyg

Starta genom att vélja databas i listan och klicka pa Generera dubblett-lista
Dubblett-listan som skapas finns bara i bakgrunden och syns inte hir.

Niér bearbetningen &r klar visas ett log-meddelande och en hianvisning till punkt 3 Verktyg
Aterga till startsidan klicka pa linken Tillbaka till startsidan



3 Verktyg
Hjélpmedel for vissa riattningar direkt i databasen.

Beskrivs 1 ett mer detaljerat dokument Verktyg.pdf, som finns som lénk vid funktionen, dérfor ar
beskrivningen har mer generell.

Starta genom att vélja databas i listan och klicka pa G4 till verktygs-sidan

Avsikten ér att kunna gora réttningar direkt i en databas. Det dr enbart aktuellt om man avser att
skapa nagon GEDCOM-fil i openRGD.

Startar med Relationsproblem: Barn i mer én 1 familj, om det finns nagra.
Barnen listas och bearbetning sker genom att klicka pa Visa och den felaktiga relation kopplas isir.

Relationsproblem kan ocksa forekomma sdsom Familjer med mer éin en HUSB/WIFE.
Listan bearbetas genom att klicka pa Visa och den felaktiga relationen maste kopplas isar.

Tredje alternativet dr Personer/Familjer utan relation
Listan bearbetas genom att klicka pa Visa och mojliga relationskopplingar kan skapas.
Troligen bara ett fatal relationskopplingar som kan hittas, men de stiller ju inte till med problem.

Undersoka mojliga dubbletter dr avsedd att kontrollera och bearbeta dubbletter, eftersom de
orsakar problem i all bearbetning.

Klicka pa Dubbletter vid rubriken sa visas dubblettlistan.

Dubblettlistan skapas i punkt 2 Dubblettkontroll

Dubbletterna kan kontrolleras och bearbetas genom att klicka pa Visa. Mer detaljerad information
finns i dokumentet Verktyg.

Notera att ssmmanslagning av dubbletter kan skapa ”Barn i mer én 1 familj”, vilket da kan
atgédrdas under den punkten.

Matchning

Vid matchning jaimfors tva olika uppsittningar av sliaktforskningsdata. Syftet &r att hitta
gemensamma familjer och gemensamma personer.

For en bra kvalitet pd matchningen, bor GEDCOM-filerna vara réttade frdn de eventuella fel som
listades i de tidigare kontrollerna. Kvaliteten pa matchningen &r helt beroende pa kvaliteten pa
uppgifterna som matchas.

Matchningen i openRGD gors i tva steg. Forst en Maskinell Matchning som gar igenom de tva
uppséttningarna data och forsoker identifiera familjer och personer som forekommer i bada
uppsittningarna. Dérefter foljer Matchningsanalys vars uppgift ar att manuellt verifiera/rétta
resultatet fran den Maskinella Matchningen.

Valideringen i den Maskinella Matchningen méste 14ggas péd en nivé dér risken att man missar nagot
blir sa 14g som mgjligt. Det innebér & andra sidan att det ldmnar relativt manga avgdranden till
Matchningsanalysen.



4 Maskinell Matchning

De tva databaser man vill jamfora anges via de tva listorna. Klicka pa pilen i hogra kanten av faltet
sé listas de tillgdngliga databaserna.

Om databaserna skiljer mycket i storlek kan det vara en fordel om minsta databasen anges som
databas I och den storre som databas II.

Nér man valt databaser startar man matchningen med knappen Matcha! Nér bearbetningen ar klar
visas en log-fil, men den har ingen funktion om bearbetningen gick bra.

Resultatet av den Maskinella Matchningen hanterar man i funktionen Matchningsanalys.

5 Matchningsanalys

Det ér i denna funktion man ser resultat av den maskinella matchningen och det dr hdr man ocksa
kan paverka resultatet. Det dr den funktionen som &r svarast att forstd och som ofta kriaver en hel del
manuellt arbete.

En mer detaljerad beskrivning finns i dokumentet Matchinfo.pdf, som finns som ldnk under
punkten 5. Informationen hér blir ddrfér mer generell da Matchinfo ger mer detaljer.

Vill man anvénda de efterkommande funktionerna i openRGD, dr det viktigt att den manuella
bearbetningen gors korrekt. Kvaliteten pa dessa ar helt avgérande av matchningsanalysen.

Databas I och databas II skall vara samma som i den maskinella matchningen och viéljs ocksé pa
samma sétt. Starta sedan funktionen med knappen Matchningsanalys.

Vill man se resultatet av matchningen klickar man pa knappen Visa alla Matchningar. Resultatet
fordndras under bearbetningen och slutresultatet syns forst nir all bearbetning ar klar.

Analys och bearbetning aktiveras med valet Visa alla Manuell bedomning.

Bearbetningen gér i princip ut pa att med knapparna Hela familjen OK eller Familjen_INTE_OK
acceptera att matchningen ar OK, d.v.s. de bada familjerna dr samma eller att dom inte &r det. Det ar
alltsd hela familjerna som ska bedomas inte de enskilda personerna var for sig.

Ett begrepp i rubriken som man méste forsta &r MultiMatch med sina tvd valmojligheter.
MultiMatch anvédnds som begrepp for tva eller flera alternativ.

Valet DBI innebar att en familj i databas I har mer &n en mdjlig matchning i databas II.
Valet DB2 innebér att en familj i databas II har mer &n en mojlig matchning i databas I

I dessa fall underlattar det valdigt mycket om man da kan se alternativen samtidigt. Hogst en av
dem kan vara ritt matchad, med det dr ocksa mojligt att alla ar fel.

Bearbetningen av MultiMatch gors annars pa samma sdtt som med alla 6vriga matchningar.



Bearbetningen steg for steg:
Borja med att klicka pa MultiMatch DB1 och étgérda vid behov.
Fortsétt genom att klicka pd DB2 och atgérda vid behov.

Klicka pa Visa alla Manuell bedomning.

Varje familjerad skall bearbetas genom att klicka pa Visa och sedan 1 familjebilden, som dé finns
under listan, avgdra om familjerna &r samma, Hela familjen OK eller om dom inte dr samma,
Familjen_INTE_OK

Om de tva databaserna dr ndgorlunda lika &r det oftast ett mycket enkelt val att gora och man
fortsitter tills det inte finns nagra gula familjerader kvar.

Sen bearbetar man enskilda personer pé i princip samma sétt, d.v.s. till alla gula personer ar
bearbetade.

I teorin dr det enkelt att géra en matchningsanalys men 1 praktiken kan konflikter med regelverket 1
programmen gora att det ibland &r svért att tolka vad som ar fel. Men erfarenhet ger fardighet.

Det hinder ocksa att det inte gar att f4 igenom matchningen. D& dr man tvungen att ga tillbaka och
korrigera i det ursprungliga slidktforskningsprogrammet, skapa en ny GEDCOM-fil och starta om
allt fran borjan igen.

Man kan 1 vissa fall ta sig forbi konflikter med vissa hjdlpknappar. Om man ska anvéinda resultatet 1
sammanslagning och/eller skapa en GEDCOM-fil ér det dock mindre lampligt ur kvalitetssynpunkt.

Typiska konfliktsituationer:
- Dubbletter i ndgon av databaserna, d.v.s. tvd olika personer har matchats for samma familjer
- Barn med olika forédldrapar, d.v.s olika pappor och/eller olika mammor.

Tips for familjematchningen:

Finns det ”gront barn” och familjerna inte 4r samma, da tillits inte valet Familjen_INTE_OK .
Man maéste forst klicka pa barnets View knapp for att visa personraden och dér vilja knappen
Personen_INTE_OK, forst ddrefter fungerar knappen Familjen_INTE_OK. Spérren avser regeln
att barn bara kan ha ett biologiskt fordldrapar 1 ett genealogisk korrekt slékttrad.

Ar familjerna inte samma men det finns ”gula barn” s kan man gora pa motsvarande sitt. Det

mdste man inte géra, men man undviker da att behdva avgora detta under bearbetningen av Person.

Tips till personmatchningen:
For att avgora en personmatchning, kan man klicka pa knappen Graph, som ger mer information.
Rensa Allt anvdnds om man vill ta bort gjorda val {or att borja om med nytt val.

Status anger pa vilket sétt en person eller familj har fatt sitt varde och anvidnds inte normalt under
vanliga matchningar. Den ér avsedda for att analysera stora och komplicerade matchningar.



6 Visa skillnad
Funktionen listar matchade personer dér det finns skillnader mellan de tva databaserna.

Funktionen startas pa liknande sitt som tidigare att man anger databas I och databas Il varefter man
klickar pa knappen Visa Skillnad.

Man fér da en listning med parvisa matchade personer, dér vinstra halvan visar personer fran
databas I och hogra halvan visar personer frén databas II.

Listningen visar alla typer av skillnader, bade viktiga och mindre viktiga. I rubriken Typ av skillnad
kan man gora olika avgransningar.

De viktigaste att kolla:
Plats, olika plats/ort/férsamling for fodd och/eller dod
Datum, olika datum/artal for fodd och/eller dod

Skillnaderna kan ofta bara vara stavning eller sétt att skriva, avsikten kanske dr den samma.

Namn skiljer sig véldigt ofta pa stavning men dom finns med hér for att det ibland kan avsloja
felstavade namn, sa det kan vara 16nt att kolla &ven namn lite flyktigt.

Det finns ocksé en Visa knapp som ger mer information om personen.

6A Visa likheter (matchningar)
Nir korningen ér klar visas ett meddelande, genom att klicka pa liinken i meddelandet s&
laddas resultatfilen hem till ”Hédmtade filer” i er egen dator.

Excel-filen beskrivs 1 ett mer detaljerat dokument VisaLikheter.pdf, som finns som
lank vid funktionen, darfor ar beskrivningen héar mer generell.

Filen som skapas dr frimst avsedd att underldtta kommunikation mellan de slaktforskare, vars
GEDCOM-filer har matchats.

Resultatet kan erhéllas antingen i det forvalda Excel format (Spreadsheet (.xlIsx)) eller som
alternativ (Kommaseparerad text (.csv)), som alla matrisprogram ska kunna hantera.

Fordelen med Excel-formatet dr att forgsattningen visas pd samma sétt som vid matchningen medan
det alternativa filtypen inte medger ndgon fargsittning.

Ange databas I och dérefter databas II och klicka pa knappen Ladda ner matchade familjer.
Excel-filen kan sparas for eget bruk, men dela den gdrna med den slaktforskare ni samarbetat med.

Nar bearbetningen &r klar hittar man filen 1 sin filhanterare under Himtade filer med namn efter
databaserna som anvints vid matchningen.

Den som har gjort matchningen kénner direkt igen sig och har litt att tolka och forsta listningen av
de matchade familjerna. For den som inte dr bekant med matchningsfunktionen finns en utforligare
beskrivning pa en sida som &r placerad sist i denna utskrift.



Ovriga funktioner

7 Sammanslagning

Tva stycken matchade databaser kan i den hér funktionen slas samman till en gemensam databas.
Vid sammanslagningen anvinds resultatet frdn matchningen for att de matchade personerna bara
skall finnas en géng i den utgdende databasen.

Funktionen startas efter att databas I och databas II valts med knappen Sla samman.

Programmet avslutas med olika meddelande:

Sammanslagningen har gatt bra.

Fel upptécktes vid sammanslagningen. Dessa kan dtgdrdas i nya databas II via punkt 3 Verktyg.
Sammanslagningen ej gjord. Det beror troligast pa att punkt S Matchningsanalys inte avslutats
korrekt.

Dubbletter kan skapas i samband med sammanslagning, anvinds punkt 2 Dubblettkontroll med
den nya databas II {or att skapa en dubblettlista, som sen kan kontrolleras/bearbetas vidare i punkt
3 Verktyg.

Databas I finns kvar ofordndrad och kan anvéndas eller tas bort om den inte langre behovs.

8 Skapa GEDCOM-fil

Nir korningen ir Kklar visas ett meddelande, genom att klicka pa linken i meddelandet sa
laddas resultatfilen hem till ”’Hémtade filer” i er egen dator.

Man kan skapa en komplett GEDCOM-fil fran en databas i openRGD.

Funktionen startas med att man anger Databas och sen klickar pd Ladda ner. Efter bearbetningen
visas ett meddelande innehéllande en ldnk som laddar hem filen genom att klicka pd lanken.

GEDCOM-filen far innehall motsvarande originalfilen och &r uppbyggd sé att den skall kunna
importeras till valfritt program.

Kryssa i om du vill anviinda enkel nedladdning.

Det finns ett alternativ avsett att anvindas for enklare GEDCOM-filer, som bara innehéller basdata,
id-kon-namn och uppgifter om f6dd-vigd-dod samt eventuell inflyttning-levde-utflyttning och
anteckning i lite oregelbunden ordning.

Om strukturerade killor anvinds i GEDCOM-filen kommer killreferenserna att ersédttas med
kélltexten 1 ordinarie kéllinformation, dérfoér kommer inte den utgdende GEDCOM-filen att
innehélla strukturerade kéllor vid importen.



8N Gedcom — noMatch
Avsikten ér att skapa en GEDCOM-fil som inte orsakar dubbletter.

Om man far en GEDCOM-fil, som man vill importera till sin egen databas, riskerar man alltid att fa
in dubbletter.

Om man da véljer att matcha den GEDCOM-filen mot en GEDCOM-fil fran sin egen databas. Efter
avslutad Matchningsanalys kan man skapa en GEDCOM-fil, som utan risk kan importeras.

Startas efter att databas I och databas II valts med knappen Ladda ner unika db1 personer.

Man maste ange bdda databaserna som &r matchade, for att programmet skall veta vilken matchning
det skall ta hiansyn till. Ddaremot &r data som skrivs i GEDCOM-filen enbart fran databas I.

Later det for bra for att vara sant s dr det formodligen det. Man fir en GEDCOM-fil, som inte
orsakar dubbletter, men den importerade GEDCOM-filen saknar kopplingar och skapar en helt
fristdende 0.

Familjer och personerna som importerats maste kopplas ihop med det egna slikttridet, s att
relationerna blir rétt. Dar har man stor hjilp av Excel-filen fran VisaLikheter, dd man kan se vilka
personer 1 de matchade familjerna som var unika och vilka familjer de skall kopplas till.
Tillkommande familjer och personer som inte matchats alls innebédr en hel del manuellt arbete for
att ritt kopplas in rétt 1 det befintliga slakttradet.

Visa lagrad information
Har finns det aktuella innehéllet i openRGD.

For Dis-medlemmar finns uppgifterna kvar tills man sjilv, i den hiir funktionen, aktivt tar
bort en databas.

Visa aktuella log-filer
Har hittas logg-filer fran den inledande bearbetningen av GEDCOM-filen.
Vilj Databas och klicka pa Go sa listas resultat- och logg-filer for den databasen

importGedcom.log visar ndr databasen skapades.

Databas administration
Med funktionen kan man soka information om en aktuell databas.

Vilj databas, vilj alternativ och klicka pa Go.

Default val dr Visa information, den ger antal personer, antal familjer och eventuella matchningar.
Alternativet Ta bort all match-data, den rensar matchningarna men ldmnar databasen oforéndrad.
Alternativet Delete ddremot tar bort databasen definitivt och kan inte angras.

Dis-medlemmar maste sjilva gora Delete pa de databaser som inte liingre dr aktuella.

Mer information
Texten de olika Lis mera-ldnkarna kopplas till ar kort info, 14s mera 1 ordinarie dokumentation.



